
REFERENCIAS

INTRODUCCIÓN
Las prácticas en la agricultura moderna
se inclinan al uso de compuestos con
menor toxicidad, y que no represente
un peligro para el ambiente.

Bioplaguicidas a base de 
productos naturales

OBJETIVO

Evaluar la biotransformación de la Azadiractina, componente principal de
bioplaguicidas a base de Neem, así como la toxicidad del compuesto y de sus
metabolitos, mediante métodos QSAR (relación cuantitativa estructura-
actividad).
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RESULTADOS Y DISCUSIÓN

Figura 1: Metabolismo de Fase I de la Azadiractina.

Figura 2: Metabolismo de Fase II de la Azadiractina.

Figura 3: Sitio de metabolismo de la molécula de la Azadiractina.
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CONCLUSIÓN
Los resultados demuestran que la Azadiractina y metabolitos presentan actividades
hepatotóxicas, toxicidad oral y respiratoria, así como también actividades tóxicas que podría
afectar las vías de recepción de señales nucleares y vías de respuestas al estrés celular.
Las reacciones metabólicas con mayor probabilidad fueron oxidación y la hidroxilación de
carbonos en el compuesto.

(Nava-Pérez et al., 2012; Martínez y Gómez, 2007).
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