
REFERENCIAS

INTRODUCCIÓN
El principio activo Citronelol es el compuesto
principal de la Citronela, un conocido
repelente natural de insectos.

Repelente a base de 
productos naturales.

OBJETIVO
Analizar la biotransformación del Citronelol y evaluar la posible toxicidad del
compuesto y así como de los metabolitos productos del metabolismo de fase
I y fase II, mediante métodos QSAR (relación cuantitativa estructura-
actividad).
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METODOLOGÍA

RESULTADOS Y DISCUSIÓN

Figura 1: Metabolismo de Fase I del Citronelol.

Figura 2: Metabolismo de Fase II del Citronelol.

Figura 3: Sitio de metabolismo de la molécula del Citronelol.

CONCLUSIÓN

Los hallazgos generados en este estudio revelan los posibles metabolitos del Citronelol
generados en el organismo animal debido a una posible absorción mediante el
metabolismo de fase I y fase II, también evidencia la disminución de la toxicidad en algunos
metabolitos, sin embargo, en otros se observa un aumento de la toxicidad en menor grado,
como en el caso del metabolismo de fase II.

(Wany et al., 2013)
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